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BATALLE

CERTIFICADO GENEALOGICO / PRODUCTIVO
Identificacion: CT1 (0829 |

Raza: Pietrain
Camada: CT21462

Fecha Nacimiento: 30/08/21
Explotacion origen: TRAPE
(Crotal*.’i4091 )

(Microchip: AOO00000982091067511070)

GENEALOGIA VALORES GENETICOS

Padre: Pad.:

W S SaIZburg fpis TErEAGT ReEpe Indice Genético Crossblup: 152
IG: 195  R%:96 N°P/C: 30/ 261 MPad: TB72523
Madre: TB90941 P.Mad.: TB72585 Savoy

IG: 112 R%:42 NP 4 MMad: TB70554 VG CROSSBLUP

DATOS TESTAJE Fecha testaje 07/02/22

IC 18-115 KG: 1,82 Grasa dorsal ajust. 115kg (mm): 5,5 CBpcan: 6,0
GMD 18-115 KG: 9571 Profundidad lomo ajust.115kg(mm): 72,0 CBmagro: 1,14

Genotipo Hal: NP

Equipos PPT de Control automdtico de peso e ingesta de pienso CBph24: 0,00
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Semana Fecha ultima evaluacion: 01/03/22
Abreviaturas:

IG: indice genético Crossblup %R: Repetibilidad indice genético Crossblup N2 P/C: N? hijos controlados en raza (P)ura y (C)ruzados
IC 18-115 kg: Indice de conversion entre 18 y 115 kg de pesovivo  GMD 18-115 kg: Ganancia media diaria entre 18 y 115 kg de peso vivo

CBpcan: V.G. Crossblup para peso canal (kg) CBmagro: V.G. Crossblup para % magro canal
CBph24: V.G. Crossblup para ph 24h post-mortem en jamén BPfinal: V.G. Blup raza pura Peso final testaje(kg)

Bmagro: V.G. Blup raza pura % de magro de la canal (%) BIConv: V.G. indice conversién ajustado entre 18 y 115 kg en raza pura (kg/kg)
* Gréficas de valores genéticos: las unidades son el n? de desviaciones tipicas respecto la media de animales testados incluidos en eval. genéticas
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